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Le RET (Root Extracellular Trap)

Effects on pathogens:
Fungi, bacteria, oomycetes...
Growth inhibition — Repulsion - Attraction
Trapping - Immaobilization
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Effects on beneficial bacteria:

PGPRs (e.q. Bacillus spp)

Attraction - Trapping Driouich et al, 2013

Current Opinion in Plant Biclogy

Le RET est un systeme de défense de la racine, composé des
cellules bordantes ou apparentées, ainsi que de leurs
sécrétions, parmi lesquelles peut étre présent de I’ADN
extracellulaire (ADNex).

e RoOle des cellules bordantes dans la défense de |la racine ?

e ROle de ’ADNex dans la défense de la racine ?

Ay T

:;-' Etude de ’ADNeXx

* Visualisation microscopique de I’'A

Coloration au Sytox green

Arabidopsis thaliana

Glycine max

= ADNex détecté
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Séquencage haut débit de 'ADNex en
condition de stimulation immunitaire

Analyse génomique

Linum usitatissimum

 Analyse génomique de ’ADNex (Glycine max)

Caracteérisation génomique de I'ADN extracellulaire du RET (Root
Extracellular Trap) et analyses transcriptomiques et protéomiques des

cellules bordantes.
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CONTEXTE
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ET OBJECTIFS

RET vs NET, un cas de convergence fonctionnelle ?

NET (Neutrophil extracellular trap)
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NET = systeme de défense assuré par les neutrophiles chez les mammiferes
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METHODES
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Transcriptomique des AC-D

Récolte des AC-DC
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* Analyse métatranscriptomique

Exemple d’'une comparaison avec des données
de transcriptomique de racines d’A. thaliana
(Brady et al., 2007)

Columelle

AC-DC

Logiciel Venny

= Parmi les 8752 genes les plus exprimés dans la columelle
(Brady et al., 2007), 5650 genes sont aussi exprimés dans les
AC-DC;

= Parmi les 2752 genes les plus retrouvés lors du séquencage
dans les AC-DC, 3102 genes ne semblent pas étre exprimés
dans la columelle.

Expression génique spécifique aux AC-DC

Analyse qualité de 'ADNex apres
fragmentation a ~200pb
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* Analyse transcriptomique

Analyse fonctionnelle des genes exprimés dans AC-DC:
Genes impligués dans la réponse aux stress biotiques
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Logiciel MapMan (Gene count > 50 000)

= 603 genes analysés dont 212 (35%) impliqués dans la réponse
aux stress biotiques
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ET RESULTATS
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RET
+ mucilage)

Coloration mucilage (Encre de Chine)

Apex racinaire

Condition élicitée

AC-DC

Condition non élicitée

Mucilage

e Récolte

Elicitées ou non

Visualisation microscopique du RET

Glycine max

Glycine max

Protéomique des AC-DC et racines (Glycine max)
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Objectifs

Effet d’éliciteurs microbiens sur l'organisation du
RET (AC-DC + mucilage) et établissement d’une
Gene Bank des AC-DC d’A. thaliana

e ADNex : Caractérisation moléculaire et fonctionnelle
 AC-DC: Analyses transcritomique et protéomique
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Linum usitatissimum (L.)

Arabidopsis thaliana Glycine max

+ (L.) Heynh. (L.) Merr.
Acide fusarique +
(Fusarium) PEP13
(Phytophthora)
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Glycine max [ Linum usitatissimum

Immunodétection
Extensines (LM1)
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Linum usitatissimum Glycine max

>

Jtissimum = Glycine max

Légere augmentation de la « quantité » de mucilage en condition élicitée (a, c) par
rapport au contéle (b, d).

La détection des extensines a la surface des AC-DC (e, f) par I'anticorps LM1 semble
|égerement augmentée par I'élicitation.
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* Analyse protéomique des protéines solubles (LC/Orbitrap) ﬁ
Principal Components Analysis AC-DCE AC-DC NE
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Exemple d’analyse en composante principale des AC-DC en condition élicitée (E) ou non (NE)
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* |dentification de 1518 protéines dans les racines et AC-DC
* |dentification de populations différentes entre conditions et tissus
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